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SAMMENDRAG/SUMMARY:

DNA-overvakning av brunbjgrn i et 400 km2 stort omrade naer Karasjok i Finnmark ble utfert med
héarfeller med luktstoff i 2 méneder fra juni til august i 2019. Vi brukte et 5 x 5 km rutesystem med 16
ruter med én hérfelle i hver rute, og der hérfellen ble flyttet etter en méned til en annen lokalitet i
samme rute. Det ble samlet inn 72 harprever fra hérfellene, og DNA-analysen i laboratoriet pa
Svanhovd viste at 54 av harpreovene var positive (75 %) for brunbjern. Av disse provene var det 45
prover med en fullstendig identifiserende DNA-profil som viste totalt 9 ulike bjerner (0,23 bjgrn/10
km2). Kjgnnsfordelingen blant de 9 bjerneindividene viste 7 hannbjerner og 2 hunnbjgrner. Av disse
9 bjernene var 8 bjgrner tidligere pavist, og en av de to hunnbjgrnene var ny. Utvidet DNA-analyse
med flere genetiske markgrer viste at 7 av bjornene er neert beslektet, og der hunnbjernen Fl57 (pavist
forste gang i 2005) kan vare mor til 5 hannbjerner med to ulike fedre. Bjornene pavist i dette
haérfelleprosjektet kan vaere viktig informasjon for lokalsammfunnet i Karasjok, da 8 av disse 9
bjornene ikke ble pavist samme ar igjennom det nasjonale overvakningsprosjektet for brunbjern i
Norge.
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DNA monitoring of brown bears in a 400 kmz2 area close to Karasjok in Finmark in Norway was
conducted with hairtraps with scent lures for 2 months from June to August in 2019. Weused a5x 5
km grid with 16 squares with one hairtrap in each square, and where the hairtrap was moved to
another location in the same square after one month. In total, there were collected 72 samples from
the hairtraps, and the DNA analysis at the laboratory at Svanhovd showed that 54 samples were
positive (75 %) for brown bear. From these samples, 45 samples gave full DNA-profile that revealed 9
unique profiles that represented 9 different individuals (0.23 bears/10 km?. Among these 9
individuals there were 7 males and 2 females. Of these 9 bears 8 were previously registrated bears
while one (one of the females) were previously unknown. DNA analysis with additional genetic
markers showed that 7 of the bears were closely related, where the female FI57 (first detected in 2005)
may be the mother of 5 males with2 different fathers. The bears that are detected in this hair trap
project may represent important information for the local community since 8 of the 9 bears were not
detected the same year through the national monitoring programme for brown bears in Norway.
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Forord

I de senere ar har bjern blitt observert oftere blant folk i Karasjok. Tapene av tamfe har ogsa gkt i
omrédet. Lokalbefolkningen har til tider vaert sterkt bekymret for bruk av naturen og sine naeeromrader
og lokale naeringer. De gkende observasjonene kan komme av at bjern er blitt mer naergéende eller at
det er blitt flere bjerner i omradet. I tillegg kan midlertidig adferds-endringer eller sesongvariasjon i
neeringstilgang pavirke hvor ofte bjerner kommer naer begyggelse og folk. Uansett arsak er det viktig &
kunne dokumentere hvilke individer som bruker omradet neer Karasjok, og hvordan sammensetningen
i bestanden er. Dette har bade regional forvaltning og lokalbefolkningen vist interesse for med mal om
mer kunnskap og bedre forvaltning. Den nasjonale overvikningen er basert pa innsamling av hér og
ekskrementer i terrenget for DNA-analyse, men vil ikke systematisk kunne dekke et geografisk omrade.
DNA-overvakning med hérfeller dekker systematisk et geografisk omréde i Karasjok, og prosjektet i
2019 er finasiert med midler fra Fylkesmannen i Troms og Finnmark som et konfliktdempende tiltak
som skal gi mer kunnskap om bjarnene i Karasjokomradet.

Svanhovd, 14.05.20

Ida Floystad, Paul E. Aspholm & Hans Geir Eiken
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1 Innledning

Beregninger av antall brunbjern (Ursus arctos) i et omrade er svart vanskelig fordi bjern oftest unngar
folk og observasjoner forer ofte til feilaktig grunnlag for estimater. Derfor er det etablert genetiske
metoder basert pa ikke-forstyrrende genetisk provetaking av har og ekskrementer for 4 pavise bjernens
tilstedevaerelse og antall individer i omrader av ulike storrelser. I de siste 20 ar har héarfeller vist sin
effektivitet i systematisk innsamling av prgver, spesielt fra store rovdyr som brunbjegrn og svartbjorn
(Kendall 1999, 2005, Woods et al. 1999, Mowat & Strobeck 2000, Romain-Bondi et al. 2004, Thompson
2004, Bellemain et al. 2005, Waits & Paetkau 2005, Kendall et al. 2008, 2009). Siden 2005 har NIBIO
Svanhovd (tidligere Bioforsk Svanhovd) anvendt disse metodene i overvakningen av
brunbjernbestander i Norge, Finland, Russland og Sverige (Smith et al. 2007, 2008; Wartiainen et al.
2009, Eiken et al. 2009a, 2009b, 2011, Kopatz et al. 2011, 2012a, 2013). Undersgkelsene i Norge har
vist at hérfeller for bjern fordelt i et rutenett i et undersgkelsesomride er bedre for pavisning av
hunnbjerner enn innsamling av ekskrementer i felten alene (Kopatz et al. 2012b).

Tidligere har det blitt gjennomfert to harfelleprosjekter i Anarjohka/Karasjokomrédet, i 2009 (Eiken
et al. 2009b) og 2013 (Sak 2013/33, Fylkesmannen i Finmark). Undersgkelsen i 2019 ble gjennomfort i
omtrent samme omrédet som undersgkelsen i 2013, men lengre nord enn studieomridet i 2009.
Harfelleprosjektet i 2019 er gjennomfert etter samme utforelse som i 2013 med unntak av at to av rutene
ble flyttet til nye omrader i 2019. I tillegg var varigheten av harfelleprosjektet dobbelt s lang i 2019 (2
mnd) som i 2013 (1 mnd). I 2009 ble harfelleprosjektet gjennomfert delvis i Anarjohka nasjonalpark i
Karasjok (ser for studieomradet i 2013 og 2019) og delvis i den tilgrensende finske nasjonalparken
Lemmenjoki. Resultatene fra dette prosjektet er derfor ikke direkte sammenlignbare med resultatene i
2013 og 2019 da de ogsé inkluderer individer funnet i Finland. Studieomrédet i dette prosjektet i 2009
var dobbelt s stort som i 2013 og 2019, og hadde dobbelt s mange hérfeller. Varigheten av prosjektet
var pa to méneder (Eiken et al. 2009b).

Undersgkelsene i 2009 péaviste 3 bjorner innen studieomradet i @vre Anarjohka nasjonalpark. Dette var
2 hunnbjegrner (FI88 & FI60) og 1 hannbjern (FI56/LL33) som alle var tidligere registrert i samme
omradet i perioden 2005-2008. Det ble i tillegg pavist 3 tidligere uregistrerte hannbjern pé finsk side
(Eiken et al. 2009b). Undersgkelsene i 2013, hvor studieomradet 14 noe lengre nord enn i 2009, paviste
2 hunnbjgrner (FI57 og FI127) som begge var pavist tidligere i Finnmark (hhv i 2005 og 2011) (Sak
2013/33, Fylkesmannen i Finmark ).

Malsettingen for alle tre harfelleprosjekter har vert & kartlegge bjornebestanden i
Anarjohka/Karasjokomrédet, og da serlig ved & kartlegge hunnbjerner.
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2 Metoder

2.1 Tillatelser

Tillatelse for 4 utfere dette harfelleprosjektet ble gitt av Fylkesmannen i Troms og Finnmark og
Finnmarkseiendommen FeFo, samt dispensasjon for kjering pa layper i forste del av barmarksperioden
gitt av Fylkesmannen i Troms og Finnmark.

2.2 Studieomrade

Studieomradet er lokalisert i sentrale og estlige/sorastlige omrader av Karasjok kommune i Norge, rett
nord for Anarjohka nasjonalpark, ca 69° nord og 25° gst (Figur 1). Omradet ligger helt inn mot den finske
grensen i gst, og grenser mot Muotkatunturi gdemarksomradet (Enare og Utsjok, Lappland) pé finsk
side. Omridet bestir av skogsomrader bestdende av furu (Pinus spp.) og bjerk (Betula pubescens)
tilhgrende den nordlige taigaen. Omrédet bestar av en rekke naturtyper av skog med de to dominerende
treartene med ulike beer-, lyng- og undervegetasjonshabitater, men ogsd myrer og terre habitater.
Skogen beerer preg av hogst og utnyttelse, og omradet er i ulike hogstklasser. Gammel skog, hogstklasse
5, er relativt lite representert i undersgkelsesomradet. Selve studieomrédet bestér av et rutestystem med
16 ruter a 5 x 5 km som utgjor totalt 400 kmz. De 16 rutene er navngitt 1-16 (se figur 1).

v
Karasjok - b
( 8
- A&S'
1 B 8
1571 4 ~
|
2 1 A 7 10
(
5 1
:'// N\ 12
13
O =
14
Norge Finland
15

Figur 1. Kart med oversikt over de 16 rutene pa 5 x 5 km i Karasjok i Norge der en harfelle for brunbjgrn ble
plassert i hver nummererte rute i 2019. To av rutene er uten nummer og indikerer rutene 3 og 7 sin forrige
plassering i 2013. (OpenStreetMap).
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2.3 Innsamling

Prosjektet startet opp den 13. - 14. juni ved 4 installere en hérfelle i hver av de 16 rutene i studieomrédet.
Harfellene ble navngitt etter ruten de var lokalisert i. Hver harfelle bestod av ca 30 m piggtrad som ble
surret rundt naerliggende traer, ca 40 cm over bakkeniva, for & lage et innringet omrade péd ca 5 x 5 m
(25-30 m2). I midten ble det laget en liten haug av kvister, mose og torv hvor det ble pifert ca 1, 5 liter
av et luktstoff (Figur 2). Luktstoffet bestod av en blanding av fiskeavfall og blod av storfe som hadde
fermentert i flere méneder frem til den ble til en tyntflytende veeske. Som flytende veeske vil luktstoffet
tiltrekke seg bjerner uten 4 gi dem noen form for matgevinst.

Figur 2. @verst: Harfelle med en anordnet plass for luktstoffet i midten. Nederst: Pafgring av luktstoff. (Foto: NIBIO
arkiv; Paul E. Aspholm & Hans Geir Eiken)
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Ved & plassere piggtraden i den beskrevne avstanden fra bakken vil det vaere hoyest sannsynliget for at
bjornen etterlater seg har pa piggtradknutene nér den gar over eller under traden for & undersgke
luktstoffet i midten av hérfellen (Figur 3). Metoden vi brukte for hérfellene er hentet fra Kendall et al.
2008, men er modifisert og tilpasset dette harfelleprosjektet. Det har ikke vart rapportert om skade
péafert bjernen ved bruk av piggtrad i andre harfelleprosjekter verken i Norge eller i andre land (e.g.
Woods et al. 1999, Mowat & Strobeck 2000; Kopatz et al. 2011 & 2012a).

Figur 3. lllustrasjon av en harfelle og hvordan bjgrnen er forventet a legge igjen har nar den tiltrekkes luktstoffet.
(Mlustrasjon: Leif Ollia)

Hver innsamlingsperiode var pa 2 uker (totalt 4 innsamlingsperioder). Hver andre uke fra prosjektstart
ble héarfellene (bade piggtrdden og omridet innenfor trdden) inspisert for har (Tabell 1, Appendix 1).
Alle har som ble funnet ble plassert i hver sin konvolutt og konvoluttene ble s& merket med dato,
fellenummer og hvor i fellen de ble funnet. Etter hver innspeksjon ble det pafert 1,5 1 av nytt luktstoff.
Etter 4 uker (halvveis i prosjektet, 16.-18. juli) ble alle fellene flyttet til en ny lokasjon innenfor samme
rute, da det er vist at dette gker sannsynligheten for & oppdage flere bjorner (Mowat & Strobeck 2000;
Boulanger et al. 2006). Den totale innsamlingsperioden for harfellene varte i 2 maneder (juli og august),
og fellene ble fjernet etter at den siste innsamlingsperioden var ferdig (Tabell 1, Appendix 1).
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Tabell 1. Tidsplan for harfelleprosjektet i Karasjok 2019.

Dag 1 Installasjon Installasjon av harfeller, luktstoff pafgres

F@rste inspeksjon,
Dag 14 ? P . ) Inspeksjon av harfeller, pafyll av luktstoff
forste lokasjon

Andre inspeksjon Inspeksjon av harfeller, flytting av harfeller,
Dag 28 i ’
fgrste lokasjon pafyll av luktstoff

Fgrste inspeksjon,
Dag 42 0 P . ! Inspeksjon av harfeller, pafyll av luktstoff
andre lokasjon

Andre inspeksjon,
Dag 70 P . ! Inspeksjon av harfeller, fjerning av harfeller
andre lokasjon

2.4 DNA-Metode

2.4.1 DNA-ekstraksjon

DNA ble ekstrahert fra harprgvene ved bruk av DNeasy Blood and Tissue Kit (Qiagen). For
ekstraksjonen ble harpravene inspisert og rettene fra 1 til 10 har (avhengig av antall tilgjengelige rotter)
ble kuttet og overfort til et 1,5 ml Eppendorf-rgr inneholdende 180 ul ATL-buffer. Hvis prgven besto av
veldig tynne enkelthar eller hardotter bestdende av tynne hér ble henholdsvis hele harstraet eller en 0,3
- 0,5 cm bred seksjon av hiardotten overfort til raret (Figur 4). Ekstraksjon av DNA fra hirpravene fulgte
deretter protokollen «Purification of Total DNA from Animal Tissues (Spin-Column Protocol)» som
beskrevet av produsenten, med unntak av et modifisert elueringsvolum i trinn 7. DNA ble eluert i et
redusert totalvolum av 30 pl eller 50 pl elueringsbuffer. Volumet av elueringsbufferen ble redusert til
30 ul nar proven inneholdt 1 til 3 hér eller hirdott, og 50 ul nar den inneholdt 4-10 har (Figur 5). DNA-
ekstraksjonen er videre beskrevet i Eiken et al. 2009 samt Smith et al. 2007.

Figur 4. Til venstre: En harprgve fra brunbjgrn ("hardott"). Til hgyre: Visuell inpeksjon av harprgve. (Foto til venstre: Ida
Flgystad, foto til hgyre: Alexander Kopatz)
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Figur 5. DNA-ekstraksjon av harprgvene pa laboratoriet til NIBIO Svanhovd. (Foto: Kristin Forfang)

2.4.2 Analyse av DNA-profiler og kjgnn

De genetiske analysene av mikrosatelitt-markerer eller STR-markgrer (korte tandem repetisjoner) fra
brunbjern fulgte en modifisert protokoll fra Taberlet et al. (1997). Vi brukte atte forskjellige genetiske
markgrer (Muos, Muog, GioL, Mu1o, Mu23, Mu50, Mus1 og Mu59) for & konstruere DNA-profiler
(Paetkau & Strobeck 1994, Paetkau et al. 1995; Taberlet et al. 1997; se Eiken et al. 2009a og Andreassen
et al. 2012).

Kjonnsbestemmelsen var basert pd de X- og Y-spesifikke DNA-sekvensene til amelogeningen
(Yamamoto et al. 2002). For noen prever, som viste tvetydige resultater for denne kjenns-
bestemmelsen, ble en annen test for molekyler kjgnnbestemmelse brukt (Bidon et al. 2013). Dette er
en bjernespesifikk test som viser tre band for hannbjerner og ett for hunnbjgrner.

PCR-protokollen, kapillerelektroforese og bestemmelse av DNA-profiler og sammenligninger med
DNA-profiler i Svanhovd sin genetiske database er beskrevet i tidligere publikasjoner (Tobiassen et al.
2011, Andreassen et al. 2012). Imidlertid er det gjort modifikasjoner av PCR-protokollen ettersom en
multipleks PCR-tilnzerming er implementert i dette prosjektet (Flaystad et al. 2020). Laboratoriet har
ikke lenger en ISO/IEC 17025-akkreditering, men folger fortsatt de samme retningslinjene som gjor
resultatene direkte sammenlignbare med tidligere arbeid. Alle prosedyrer ble utfort i samsvar med
retningslinjene for analyse av rettsgenetisk dyremateriale, nylig publisert av Linacre et al. (2011).

2.4.3 Familieanalyse

Provene inkludert i familieanalysen ble analysert med 11 ekstra STR-markgrer; G1A & G1D (Paetkau &
Strobeck 1994), G10B, G10C, G10P & G10X (Paetkau et al. 1995), Muis & Mu61 (Taberlet et al. 1997),
G10H, G10J & G100 (Paetkau et al. 1999). Se ogsa Andreassen et al. 2012 for G1D, G10B, Mu15 & G1A.
Til sammen med de forste 8 STR-markarene utgjor disse 11 markarene individets utvidede DNA-profil.
Analysen av disse 11 markerene folger den samme prosedyren for PCR og kapilleerelektroforese som
beskrevet for de forste 8 STR-markgrene.
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3 Resultater

3.1 Innsamlingsdatoer og antall prgver

Det ble funnet totalt 72 harpraver i harfelleprosjektet i 2019. Av de 16 harfellene ble det funnet hari 10
stykker (Tabell 2). Dette forer til en gjennomsnittlig funnrate pa 2,25 harpraver/ felle/méned.

Harfelle nr 3 og nr 5 hadde flest funn med hhv 24 og 21 harprever, og hadde da over halvparten (63 %)
av alle progvene som ble funnet under innsamlingen. Hérfelle nr 4 hadde 10 harpraver, felle nr 11 hadde
6 harpraver, og felle nr 7, 9, 12, 14, 15 og 16 hadde 1-3 prover hver.

Ser man pa innsamlingsperiodene ser man at man i lgpet av den forste innsamlingsperioden fant 48
prover, to tredel (67 %) av alle pravene samlet inn. I de tre neste periodene fant man henholdsvis 6, 6
0g 12 prover.

Tabell 2. Harfeller: inspeksjonsdato og funn av harprgver.

Harfelle nr.  Insp. 1 (lok. Prgver funnet  Insp. 2 (lok. 1) Prgver Insp 1 (lok. Prgver Insp.2 (lok Prgver Prgver
1) funnet 2) funnet 2)) funnet totalt
1 28.06.2019 - 18.07.2019 - 01.08.2019 - 16.08.2019 - -
2 28.06.2019 - 16.07.2019 - 01.08.2019 - 20.08.2019 - -
3 28.06.2019 19 16.07.2019 - 01.08.2019 4 20.08.2019 1 24
4 28.06.2019 9 16.07.2019 1 01.08.2019 - 20.08.2019 - 10
5 28.06.2019 17 16.07.2019 3 01.08.2019 1 20.08.2019 - 21
6 28.06.2019 - 18.07.2019 - 01.08.2019 - 16.08.2019 - -
7 28.06.2019 1 18.07.2019 2 02.08.2019 - 16.08.2019 - 3
8 28.06.2019 - 17.07.2019 - 02.08.2019 - 16.08.2019 - -
9 27.06.2019 - 17.07.2019 - 02.08.2019 - 21.08.2019 1 1
10 27.06.2019 - 17.07.2019 - 02.08.2019 - 20.08.2019 - -
11 27.06.2019 - 17.07.2019 - 02.08.2019 - 20.08.2019 6 6
12 27.06.2019 - 17.07.2019 - 02.08.2019 - 20.08.2019 3 3
13 27.06.2019 - 17.07.2019 - 02.08.2019 - 20.08.2019 - -
14 27.06.2019 - 17.07.2019 - 02.08.2019 - 20.08.2019 1 1
15 27.06.2019 - 17.07.2019 - 02.08.2019 1 20.08.2019 - 1
16 27.06.2019 2 18.07.2019 - 01.08.2019 - 21.08.2019 - 2
Sum 48 6 6 12 72
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3.2 DNA-analyse: suksessrate og identifikasjon

Av de 72 harprgvene som ble samlet inn i lgpet av hirfelleprosjektet var 54 (75 %) positive i den
bjornespesifikke analysen. Av disse 54 positive prgvene hadde 45 (83 %) en DNA-profil av god nok
kvalitet til & kunne bestemme en identitet (Appendix 2). Totalt ble det funnet 9 unike DNA-profiler som
tilsvarer 9 forskjellige bjerneindivid; 7 hannbjgrner og 2 hunnbjgrner (Tabell 3, Appendix 3).

En sammenligning med tidligere registrerte bjerner i Svanhovd sitt DNA-register for Norge, Sverige,
Finland og Russland viste at 8 av de 9 DNA-profilene var identiske med tidligere registrerte bjorner.
Den siste DNA-profilen stammet fra en bjorn som ikke var tidligere registrert i databasen (Tabell 3).
Dette nye individet ble tildelt navn og lagt til i databasen.

Tabell 3. Bjgrneindivider pavist giennom harfelleinnsamlingen i Karasjok sommeren 2019

Individnavn Rovbase-ID Kjgnn* Tidligere registrert Harfelle

FI130/LL32 BI60016 M 2009 (Lappland, Finland) 3
2011, 2012, 2013, 2016 (Vest-Finnmark, Norge)
FI145 BI060051 M 2012, 2013, 2014 (@st-Finnmark, Norge) 5

2015, 2016, 2017 (Vest-Finnmark, Norge)

FI239 Bl412590 M 2018 (Vest-Finnmark, Norge) 3,5
F1240 Bl412591 M 2018 (Vest-Finnmark, Norge) 3,4,5
Fl241 Bl412592 M 2018 (Vest-Finnmark, Norge) 4
F1245 Bl412611 M 2018 (Vest-Finnmark, Norge) 3,5
FlI246 Bl412612 M 2018 (Vest-Finnmark, Norge) 3,57
FI1255 Bl413744 F Nei 12,14
FI57 B1400054 F 2005, 2006, 2009, 2010, 2011, 2012, 2014, 2018 4,11

(Vest-Finnmark, Norge)

*M-Hannbjern, F-Hunnbjern

I DNA-analysen viste det seg at 5 av harprgvene inneholdt hir som stammet fra mer enn ett
bjorneindivid, en sikalt blandingspreve (Appendix 2). Ved 2 av disse prevene var innblandingen av
DNA-profilen til et annet bjorneindivid s& svak at den ble ansett & ikke vere forstyrrende for
individbestemmelsen til proven, og 2 av provene hadde en DNA-profil som var for svak eller usikker til
at den kunne individbestemmes. Den siste blandingspreven (19NH190) hadde en DNA-profil av god
kvalitet, men sammenblandingen av DNA-profilene til de to bjgernene gjorde individbestemmelsen
usikker. Denne harprgven ble renset pa nytt ved & ta 6 enkelthér og rense disse hver for seg for & sikre
en DNA-profil som stammet fra kun ett bjerneindivid. Ett av disse harene viste en fullstendig genetisk
profil (19NH190_ D) og denne nye rensingen med tilhgrende resultat ble registrert med et eget eksternt
prevenummer (Appendix 2).
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3.3 Individer

Det ble pavist bjerneindivider i totalt 7 av de 16 rutene i studieomradet. Det ble funnet 5 bjerner i rute
nr 3 og nr 5, 3 bjgrner i rute nr 4, og 1 i hver av rute nr 7, 11, 12 og 14 (Figur 6, Tabell 4). Den
gjennomsnittlige bjernetettheten i studieomradet (400 km?2) basert pa vare resultater var 0,23 bjern/10
kmz.

Hunnbjernene ble funnet hovedsakelig langs grensen mellom Norge og Finland, mens hannbjernene

ble funnet lengre vest for grensen (Figur 6, Figur 7).

I tillegg til de 9 bjornene som ble pavist gjennom harfelleprosjektet i Karasjok i 2019 ble det pavist 9
bjorneindivider (4 hannbjgrner og 5 hunnbjegrner) i 2019 gjennom innsamling i regi av det nasjonale
overvikningsprogrammet for bjorn i Norge. Atte av disse bjernene ble ikke pavist i harfelleprosjektet

(Figur 6).
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Figur 6. Til venstre: Oversikt over hvilke ruter som paviste bjgrneindivider i Igpet av harfelleprosjektet i Karasjok 2019.
Til hgyre: Oversikt over bjgrneinidvid pavist i Karasjok i 2019 gjennom nasjonal overvakning av brunbjgrn.
Hannbjgrner i bla skrift og hunnbjgrner med rgd skrift, tall i parantes viser hvor mange prgver fra angitt individ
som er funnet nar det er mer enn ett funn, anmerkning med stjerne viser at bjgrnen er funnet i et omrade som
er utenfor dette kartbildet.
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Tabell 4. Inspeksjonsdato og funn av bjgrneindivider i harfellene. Kun ruter med harfeller hvor det er pavist
bj#rneindivider er vist.

Rute Harfelle Dato for inspeksjon Individ pavist
28.06.19 FI239 (M), FI240 (M), F1245 (M), FI246 (M)
3 3 01.08.19 FI130/LL32 (M)
20.08.19 FI130/LL32 (M)
28.06.19 FI240 (M), FI241 (M)
4 4
16.07.19 FIS7 (F)
28.06.19 FI239 (M), FI240 (M), F1245 (M), FI246 (M)
5 5 16.07.19 F1240 (M)
01.08.19 FI145 (M)
7 7 18.07.19 F1246 (M)
11 11 20.08.19 FIS7 (F)
12 12 20.08.19 FI255 (F)
14 14 20.08.19 FI255 (F)

Fire av bjernene funnet i hérfelleprosjektet ble kun funnet alene i fellen ved den aktuelle
inspeksjonsdatoen, dette var binnene FI57 og FI255 og hannbjernene Fl145 og FI130/LL32. Fire av
hannbjernene (FI239, FI240, FI245 og F1246) er pavist i samme felle og ved samme inspeksjonsdato to
ganger. Den siste hannbjornen (FI241) er pavist én gang og dette var i samme felle og ved samme
inspeksjonsdato som hannbjernen FI240 (Tabell 4, Figur 7).

Av hannbjgrnene si er FI239, FI240, FI241, FI245 og FI246 kun péavist i forste halvdel av
prosjektperioden, mens FI130 og FI145 er pavist i siste halvdel av perioden. Hunnbjernene er pavist
hovedasakelig ved siste inspeksjon, med unntak av FI57 som ogsa ble pavist en gang i forste halvdel av
perioden (Tabell 4, Figur 7).
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Figur 7. Bjgrneindivider pavist med DNA fra innsamlede harprgver etter inspeksjon pa de fire ulike
innsamlingsdatoene a) 28.06.19 b) 16-18.07.19 c) 01.08.19 d) 20.08.19. Hannbjgrner med bla skrift og
hunnbjgrner med rgd skrift.
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3.4 Familieanalyse

Ved 4 sammenligne de utvidede DNA-profilene til de 9 ulike bjernene ble det pavist at 7 av disse
individene var nert beslektet. Hunnbjernen FI57 (forste gang pévist i 2005), kan vare mor til 5 av
hannbjernene (som alle er farste gang pavist i 2018). DNA-analysen viste videre at hannbjernen
FI130/LL32 (som er forste gang pavist i 2009), kan veare far til 4 av disse 5, men kan ikke veere far til
den siste (se tabell 5). Etter et sgk i Svanhovd sin genetiske database for bjerneindivider fra Norge,
Sverige, Finland og Russland ble det funnet en hannbjorn som potensielt kan vare far til dette siste
individet. Dette var hannbjgrnen LL31 som er registrert én gang tidligere (i Lappland, Finland, 2009).
Denne hannbjernen ble derfor inkludert i analysen (Tabell 5).

Ved 4 sammenligne de utvidede genetiske profilene for bjernene inkludert i familieanalysen ser man at
hunnbjgrnen FI57 kan veere mor til FI239, FI240, FI241, FI245 og FI246. Hannbjornen FI130/LL32
kan vaere far til FI239, FI241, FI245 og FI246, men kan ikke vere far til FI240. Hannbjgrnen LL31 kan
veere far til FI240 (Tabell 5, Appendix 4).

Hannbjernen FI145 (pavist farste gang i 2012) og hunnbjernen FI255 (ikke tidligere pavist) ble ikke
inkludert i familieanalysen med utvidet DNA-profil da de ikke viste neere slektskapsforhold til hverandre
eller gruppen av péviste bjorner.

Tabell 5. DNA familieanalyse for bjgrnene som ble pavist i harfelleprosjektet i Karasjok i 2019.

Individnavn Rovbase-ID Kjgnn* Mulig slekstskapsforhold F@rste gang pavist
FI57 B1400054 F Mor til FI239, FI240, FI241, FI245 og FI246 2005
FI130/LL32 BI060016 M Far til FI239, F1241, FI245 og FI246 2009
LL31 Ikke registrert M Far til FI240 2009
F1239 B1412590 M Barn 1 2018
FI240 Bl412591 M Barn 2 2018
Fl241 Bl412592 M Barn 3 2018
Fl245 Bl412611 M Barn 4 2018
Fl246 Bl412612 M Barn 5 2018
Fl145 BlI060051 M Ubeslektet 2012
FI255 Bl413744 F Ubeslektet 2019

*M-Hannbjern, F-Hunnbjern

3.5 Sammenligning med tidligere ar

Sammenligner man resultatene for harfelleprosjektet i 2019 med de to fra 2009 og 2013 ser man at det
ble samlet inn dobbelt s& mange hérpraver i drets prosjekt (72 prgver) i forhold til 2009 og 2013
(henholdsvis 33 og 35 prover). Det ble samlet inn i snitt 2,25 harprever/felle/mnd i 2019 noe som er pa
nivd med 2013 (2,19 héprgver/felle/mnd), men en sterk gkning fra 2009 (0,5 harprever/felle/mnd)
(Tabell 6). Totalt var 75 % av de innsamlede pravene positive i den bjernespesifikke analysen. Dette er
en svak reduksjon sammenlignet med 2009 (85 %), men dobbelt s& hayt som i 2013 (32 %). Vért resultat
i 2019 viste 9 forskjellige bjerner (7 hannbjagrner og 2 hunnbjgrner), mens det i 2009 og 2013 ble pavist
henholdsvis 6 bjarner (4 hannbjgrner og 2 hunnbjerner) og 2 bjerner (2 hunnbjarner). Bjgrnetettheten
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i2019 var pa 0,23 bjorn/10 kmz2. Dette er mye hgyere enn det som er funnet i 2009 og i 2013 med hhv
0,07 0g 0,05 bjern/10 km?2 (Tabell 6).

Tabell 6. Sammenligning av resultatene fra harfelleprosjektene gjennomfgrt i Karasjok i 2009, 2013 og 2019.

e ey Amanaa et
2009 Norge og Finland 34 33 (85) 0,5 6 0,07
2013 Norge 16 34 (32) 2,19 2 0,05
2019 Norge 16 72 (75) 2,25 9 0,23

Blant bjgrnene pévist gjennom héarfelleprosjektet i 2019 er to av bjernene pavist i tidligere
harfelleprosjekt fra samme omrade. Det er hannbjernen FI130/LL32 (tidligere LL32) som ble funnet pa
finsk side i harfelleprosjektet i 2009, og hunnbjornen FI57 som ble funnet i harfelle-prosjektet i 2013.
Det ble i harfelleprosjektet i 2009 vist at det ble funnet 2 binner pi norsk side (i Anarjohka) og tre
hanner pa finsk side. En av disse bjornene fra finsk side, hannbjernen LL31, er inkludert i
familieanalysen som mulig far til en av bjernene pavist i harfelleprosjektet i 2019.

Ved & sammenligne funnsted for hvert individ med tidligere funnsted av individet ser man at de fleste
av bjernene pavist gjennom harfelleprosjektet ogsa tidligere er pavist i de samme sentrale omradene av
Karasjok. To av hannbjornene er i tillegg pavist utenfor Karasjok. Hannbjornen FI130/LL32 er i
héarfelleprosjektet i 2009 pavist pa finsk side i Lemmenjoki nasjonalpark (ikke vist i figur 8), og
hannbjernen FI145 er ogsa pavist i bide Nesseby og i Pasvikdalen i Sgr-Varanger (Figur 8).
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Figur 8. Oversikt over alle tidligere funn av hvert enkelt bjgrneindivid. Tallene inni sirklene viser hvor mange prgver
som er funnet av individet pa den angitte lokasjonen. Hannbjgrnen FI130/LL32 er i tillegg pavist en gang pa
finsk side i Lemmenjoki nasjonalpark (ikke vist i figuren). (https://rovbase30.miljodirektoratet.no/, NIBIO
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Svanhovds genetiske database)
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4 Diskusjon

Totalt ble det samlet inn 136 prover fra Karasjok i 2019, 72 av disse var gjennom harfelleprosjektet og
de resterende gjennom det nasjonale overvikningsprogrammet for rovvilt (brunbjern) i Norge. Det
ble pavist totalt 17 bjgrner i Karasjok, 11 hannbjerner og 6 hunnbjerner. Blant disse bjgrnene ble
omtrent halvparten (8 bjerner; 7 hannbjerner og 1 hunnbjern pavist kun gjennom dette
hérfelleprosjektet. Dette viser at et slikt hérfelleprosjekt over 2 méaneder kan gi kunnskap om
bjorneomrader hvor det i liten grad blir samlet inn prgver gjennom det nasjonale
overvikningsprogrammet. Det er helt klart at for Karasjokomradet har hérfelleprosjektet vaert av
stor betydning for & fi oversikt over bjorner som ellers ikke hadde blitt pavist. Det er vist at
innsamling av harprever gjennom harfelleprosjekt kombinert med innsamling av ekskrement- og
harprever i felt gir det hoyeste antallet paviste bjerner, og at begge innsamlingsstrategiene kan tas i
bruk samtidig for 4 fi et best mulig estimat pa antall bjorner i et omréde (Kopatz et al. 2012).

Arets innsamling av bjerneprover giennom harfeller i Karasjok gav mer informasjon sammenlignet med
de to tidligere héarfelleprosjektene som er utfert i samme omréde. Det var en gkning av bade antall
prover, antall individer og estimert bjgrnetetthet sammenlignet med de to tidligere prosjektene, og
suksessraten for DNA-analysen av de innsamlede harprgvene var god.

Prosjektet i 2019 ble utfort etter samme oppsett som i 2013 (med unntak av to ruter i studieomrédet
som var flyttet til andre lokasjoner enn i 2013). Studieomradene var like store, men varigheten av
prosjektet var dobbelt sa lang (2 mnd i 2019 mot 1 mnd i 2013). Dette forte ogsé til dobbelt s& mange
pafyllinger av luktstoff i fellene. Det gjennomsnittlige antallet praver samlet inn i 2013 og 2019 er ganske
likt (hhv 2,19 og 2,25 prover/felle/mnd), men innsamlingen i 2013 hadde lavt DNA-treff for bjern (kun
32 % sammenlignet med 75 % i 2019). Dette tyder pa at forholdene for gjennomferingen av prosjektet
var bedre i 2019 enn i 2013.

Suksessraten for DNA-pévisning av bjern fra harprgvene vil pavirkes av en rekke forhold béade for og
etter innsamling. Forholdene i felt, som blant annet temperatur og fuktighet, kan pévirke antallet
positive prgver (Murphy et al. 2007, Mowat & Strobeck 2000, Beier et al. 2005, Kendall & McKewey
2008), og det er vist en lavere DNA-positivitet ved lengre tid i felt for innsamling (lengre
inspeksjonsintervall) (Murphy et al. 2007, Lamb et al. 2009). Suksessraten for DNA pavirkes ogsd av
antall og type har i proven (Goossens et al. 1998, Lamb et al. 2009, Wirsing et al. 2020). I harprovene
finner man DNA-et kun i hirrota og det er derfor avgjerende at harrgttene folger med haret som blir
samlet og at roten ikke skades ved fysisk pavirkning. Metodene for DNA-ekstraksjon og analyse p&
laboratoriet vil ogsd kunne ha en innvirkning (Waits & Paetkau 2005). Harfelleprosjektet i 2013 ble
utfart delvis i de samme méanedene som prosjektene i 2009 ogi 2019, men pévirkningen fra ytre forhold
kan likevel ha vert forskjellig fra de andre arene.

Sammenligner man med héarfelleprosjektet utfort i 2009 (som ble utfart delvis pa norsk side og delvis
pa finsk side av riksgrensen) sa hadde prosjektet samme varighet som i 2019, men studieomradet var
dobbelt sé stort. Likevel ble det bare samlet inn halvparten av antallet prover i forhold til 2019 (33
hérprgver i 2009 mot 72 harprever i 2019) og det ble pavist ferre bjerner. Studieomradet i
hérfelleprosjektet i 2009 utgjorde et annet omrade av Karasjok enn i 2013 og 2019. Det kan indikere at
dette sorlige omradet hadde i 2009 en lavere bjgrnetetthet enn de sentrale delene av Karasjok har na.
Tidsspennet mellom prosjektene gjor det likevel vanskelig 8 sammenligne forekomsten i dag.

Det er tidligere pavist en lavere bjernetetthet i Karasjok enn i Pasvik (Ser-Varanger) (Eiken et al.
2009b), men resultatene fra harfelleprosjektet i Karasjok i 2019 viser resultater pa niva med resultatene
fra en rekke harfelleprosjekter utfert i Pasvik-Enare trilaterale park (lokalisert i grenseomrédene
mellom Norge, Finland og Russland) i perioden 2007-2019 (Smith et al. 2007, Kopatz et al. 2011, Aarnes
et al. 2016, Beddari et al. 2020). Man har her funnet 1,48-3,68 harprever/felle/mnd og péavist en
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bjernetetthet pa 0,15-0,32 bjorn/10 km2, mens &rets héarfelleprosjekt i Karasjok viser 2,25
harprever/felle/mnd og en bjgrnetetthet pa 0,23 bjorn/10 kmz.

Det er i tillegg utfart et harfelleprosjekt i Pasvik i 2008 med mindre rutenett (hver rute 2,5 x 2,5 km) og
hyppigere inspeksjon av harfellene og fornying av luktstoff (én gang pr uke). Dette prosjektet viste en
tydelig okning i antall harprever (4,25 harpreover/felle/mnd) og hayere bjornetetthet (1,04
bjorner/10km?) enn tidligere rapporterte harfelleprosjekter fra samme omradet (Smith et al. 2008).

Basert pa resultatene i familieanalysen kan det se ut til at hunnbjgrnen FI57 er mor til 5 unger. Dette
kan veere forenelig med mulige observasjoner av en hunnbjgrn med fem unger i Karasjok i 2018 og 2019
(personlig meddelelse til Statens Naturoppsyn (SNO)). Etter observasjonen i 2018 ble det plukket
ekskrementprgver fra en liggegrop i omradet hvor bjernene var observert. Analysen av disse
ekskrementprgvene kom opp som de samme 6 bjernene (Flgystad et al. 2019) som er inkludert i
familieanalysen i denne rapporten. Vi er ikke kjent med tidligere dokumenterte funn av hunnbjerner
med 5 unger, og det er uvisst om disse ungene stammer fra samme ar eller fra forskjellige ir. Resultatene
fra arets harfelleprosjekt viser uansett at de fleste av de paviste bjernene er beslektet og at yngling
forekommer i omrédet.

Det kan se ut til at de fleste av bjgrnene som er pavist i dette harfelleprosjektet er lokale bjerner som har
hjemmeomrade i Karasjok da 7 av de 9 bjernene kun er pavist i Karasjok tidligere. Hunnbjernen Fl57
er registrert over 30 ganger siden forst pavist i 2005 (Svanhovd genetiske database), men er ikke
registrert utenfor Karasjok. De to hannbjornene som er registert utenfor Karasjok viser at omridet kan
ha innvandring fra Finland og @stligere omrader i Finnmark (Nesseby og Pasvikdalen i Sgr-Varanger).
Hannbjernen FI145 er forst pavist i Pasvikdalen i Sgr-Varanger i 2012 og 2013, sa i Nesseby i 2014 og
siden i Karasjok i 2015, 2016, 2017 og 2019. Hannbjornen FI130/LL32 er forste gang péavist i
Lemmenjoki nasjonalpark i Finland gjennom harfelleprosjektet utfort i 2009, og har siden det blitt
registrert i Karasjok i 2011, 2012, 2013, 2016 og 2019. Hannbjernen LL31, som er mulig far til en av
bjernene funnet i harfelleprosjektet i 2019, ble pévist i det samme omradet i Finland som FI130/LL32 i
héarfelleprosjektet i 2009. Dette indikerer videre muligheten for genflyt og innvandring av bjern fra
Finland.

NIBIO RAPPORT 6 (76) 21



5 Konklusjoner

Vi har DNA-overvaket bjerneaktiviteten i et 400 km2 stort omrade i Karasjok kommune i 2 maneder i
2019 ved bruk av 16 harfeller med luktstoff. Undersgkelsesomradet ligger mellom Karasjohka og
Anarjohka. Vi dokumenterte antall bjerner pavist og s pa mulig familiestruktur mellom de péaviste
individene. Vi sammenlignet ogsé resultatet med tidligere harfelleprosjekter og ekskrementinnsamling
utfort i samme omradet.

e Prosjektet hadde en gjennomsnittlig funnrate pa 2,25 hérprever/felle/mnd. Dette er pa nivd med
resultatet fra harfelleprosjektet i 2013 (2,19 hérprover/felle/mnd), men er en sterk gkning fra
prosjektet i 2009 (0,5 harprover/ felle/mnd).

¢ Andelen innsamlede har som ble positive i den bjernespesifikke DNA-analysen var hay (75 %).
Dette er en svak reduksjon sammenlignet med 2009 (85%), men over dobbelt s& hgyt som i 2013
(32 %).

e Bjornetettheten ble funnet & vaere 0,23 bjern/10 km=.
e Det ble funnet 9 bjgrner (7 hannbjorn og 2 hunnbjerner).

e Utvidet DNA-analyse viste at 7 av de péaviste bjerneindividene er nert beslektet, der hunnbjernen
FI57 kan vaere mor til 5 hannbjerner med to ulike fedre.

e Bjarnene pavist i dette harfelleprosjektet utgjer viktig informasjon for lokalomradet i Karasjok, da
8 av disse 9 bjernene ikke ble pavist samme ar igjennom det nasjonale overvakningsprosjektet for
brunbjern i Norge.

e De péviste bjernene kan se ut til & veere lokale bjgrner med hjemmeomréade i Karasjok da 7 av de 9
kun er registrert i Karasjok tidligere.
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Appendix 1. Oppsett for harfellene med dato og koordinater

Rute nr. Harfelle Satt ut/ flyttet Kontrollert Kontrollert 2. Tatt ned
nr. GPS-kordinater 1. gang gang

1 1 13.06.2019 35W 0426430-UTM 7701536 28.06.2019 18.07.2019 16.08.2019
18.07.2019 35W 0427145-UTM 7703828 01.08.2019 16.08.2019

2 2 13.06.2019 35W 0426723-UTM 7696177 28.06.2019 16.07.2019 20.08.2019
16.07.2019 35W 0426065-UTM 7699476 01.08.2019 20.08.2019

3 3 13.06.2019 35W 0431914-UTM 7689081 28.06.2019 16.07.2019 20.08.2019
16.07.2019 35W 0430575-UTM 7687501 01.08.2019 20.08.2019

4 4 13.06.2019 35W 0428697-UTM 7697728 28.06.2019 16.07.2019 20.08.2019
16.07.2019 35W 0430002-UTM 7698575 01.08.2019 20.08.2019

5 5 13.06.2019 35W 0429695-UTM 7692938 28.06.2019 16.07.2019 20.08.2019
16.07.2019 35W 0430457-UTM 7694593 01.08.2019 20.08.2019

6 6 13.06.2019 35W 0435899-UTM 7703059 28.06.2019 18.07.2019 16.08.2019
18.07.2019 35W 0434487-UTM 7702216 01.08.2019 16.08.2019

7 7 13.06.2019 35W 0439247-UTM 7697734 28.06.2019 18.07.2019 16.08.2019
18.07.2019 35W 0440636-UTM 7700321 02.08.2019 16.08.2019

8 8 14.06.2019 35W 0445612-UTM 7704106 28.06.2019 17.07.2019 16.08.2019
17.07.2019 35W 0445100-UTM 7703067 02.08.2019 16.08.2019

9 9 13.06.2019 35W 0449796-UTM 7702701 27.06.2019 17.07.2019 21.08.2019
17.07.2019 35W 0450163-UTM 7704708 02.08.2019 21.08.2019

10 10 14.06.2019 35W 0453684-UTM 7698276 27.06.2019 17.07.2019 20.08.2019
17.07.2019 35W 0453251-UTM 7698506 02.08.2019 20.08.2019

11 11 14.06.2019 35W 0450505-UTM 7692010 27.06.2019 17.07.2019 20.08.2019
17.07.2019 35W 0451726-UTM 7693708 02.08.2019 20.08.2019

12 12 14.06.2019 35W 0449030-UTM 7686969 27.06.2019 17.07.2019 20.08.2019
17.07.2019 35W 0449904-UTM 7689771 02.08.2019 20.08.2019

13 13 14.06.2019 35W 0445520-UTM 7683616 27.06.2019 17.07.2019 20.08.2019
17.07.2019 35W 0446284-UTM 7681679 02.08.2019 20.08.2019

14 14 14.06.2019 35W 0446666-UTM 7679954 27.06.2019 17.07.2019 20.08.2019
17.07.2019 35W 0447948-UTM 7676429 02.08.2019 20.08.2019

15 15 14.06.2019 35W 0447688-UTM 7675448 27.06.2019 17.07.2019 20.08.2019
17.07.2019 35W 0448732-UTM 7672923 02.08.2019 20.08.2019

16 16 14.06.2019 35W 0453110-UTM 7705736 27.06.2019 18.07.2019 21.08.2019
18.07.2019 35W 0454635-UTM 7710215 01.08.2019 21.08.2019
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Appendix 2. Alle prover med oversikt over rute funnet i og

resultater i DNA-analysen

Svanhovd Eksternt Dato for Materiale Rutenr. P/N!  Kjgnn? Identitet  ID rovbase Notat?
prgvenr. provenr. innsamling

19NH145 B00068910  28.06.2019 Har 3 P Ingen ID

19NH147 B00068912  28.06.2019 Har 3 P M F1239 B1412590
19NH148 B00068913  28.06.2019 Har 3 P M F1239 B1412590
19NH149 B00052181  28.06.2019 Har 3 N

19NH150 B00052182  28.06.2019 Har 4 N

19NH152 B00052184  28.06.2019 Har 4 N

19NH154 B00052186  28.06.2019 Har 3 N

19NH155 B00052187  28.06.2019 Har 4 P M FI241 B1412592
19NH156 B00052188  28.06.2019 Har 4 N

19NH157 B00052189  28.06.2019 Har 4 P M F1240 Bl412591
19NH158 B00052190 28.06.2019 Har 4 N

19NH159 B00052191  28.06.2019 Har 3 P M F1240 Bl412591
19NH160 B00052192  28.06.2019 Har 4 P Ingen ID

19NH161 B00052193  28.06.2019 Har 4 P M FI241 Bl412592
19NH162 B00052194  28.06.2019 Har 3 P M F1240 Bl412591
19NH163 B00052195  27.06.2019 Har 16 N

19NH165 B00052197  28.06.2019 Har 3 P M F1240 Bl412591
19NH166 B00052198  28.06.2019 Har 4 N

19NH167 B00052179  28.06.2019 Har 3 P M F1245 Bl412611
19NH168 B00052180  28.06.2019 Har 3 P M FI246 Bl412612
19NH169 B00052199  28.06.2019 Har 3 P M F1240 Bl412591
19NH170 B00052200 28.06.2019 Har 5 P M F1245 Bl412611
19NH171 B00052201  28.06.2019 Har 5" P M F1245 Bl412611
19NH172 B00052202  28.06.2019 Har 3 P M F1245 Bl412611
19NH173 B00052203  28.06.2019 Har 3 N

19NH174 B00052204  28.06.2019 Har 3 P M F1240 Bl412591 4)
19NH175 B00052205 28.06.2019 Har 3 P M F1240 Bl412591 4)
19NH176 B00052206  28.06.2019 Har 3 P M F1240 Bl412591
19NH177 B00052207  28.06.2019 Har 3 P Ingen ID 4)
19NH178 B00052208  28.06.2019 Har 3 P M F1240 Bl412591
19NH179 B00052209  28.06.2019 Har 3 P M F1240 Bl412591
19NH180 B00052210  28.06.2019 Har 7 N

19NH181 B00052211  28.06.2019 Har 5" P M F1240 Bl412591
19NH183 B00052213  28.06.2019 Har 5 N

19NH184 B00052214  28.06.2019 Har 5" P Ingen ID

19NH185 B00052215  28.06.2019 Har 5 N 4)
19NH187 B00052217  28.06.2019 Har 5" P Ingen ID

19NH188 B00052218  27.06.2019 Har 16 N

19NH189 B00052219  28.06.2019 Har 5" P Ingen ID
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19NH190A

19NH190D
19NH191
19NH192
19NH193
19NH195
19NH196
19NH198
19NH200
19NH201
19NH277
19NH278
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19NH284
19NH285
19NH286
19NH287
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19NH293
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19NH300
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B00052222
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B00052225
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B00052231
B00052295
B00052296
B00052297
B00052298
B00052299
B00052300
B00052301
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B00052303
B00052304
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18.07.2019
01.08.2019
01.08.2019
01.08.2019
01.08.2019
01.08.2019
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Fl240,
FI245
FI240
Ingen ID
FI240
FI239
Ingen ID
FI246

FI245
FI240
FI57

FI240

FI246
FI246
FI130/LL32
FI130/LL32
FI130/LL32
FI130/LL32
F1145

FI130/LL32
FI5S7
FI57
FI5S7
FI57
FI5S7
FI57
FI255
Ingen ID
FI255
FI255

B1412591,
Bl412611

BI412591

BI412591
BI412590

BI412612

BI412611
BI412591
BI400054

BI412591

BI412612
BI412612
BI060016
BI060016
BI060016
BI060016
BI060051

BI060016
BI400054
BI400054
BI400054
BI400054
BI400054
BI400054
Bl413744

Bl413744
Bl413744

4)

4)

“Antatt rute 5, merket rute 3. Laboratoriet fikk inn 36 preover merket med harfellenr 3 (rute nr 3) innsamlet
28.06.19. P4 den tilhgrende listen skulle det veere 19 prover fra harfelle nr 3 (rute nr 3) og 17 praver fra hérfelle nr
5 (rute nr 5) fra denne datoen. Rute nr 3 og nr 5 ligger ved siden av hverandre og ble inspisert pa samme dato sa det
ble da antatt at harprgvene fra felle nr 5 var feilmerket med felle nr 3. Basert pa rekkefolgen prevene ble levert i,
samt internt og eksternt prevenummer, ble det gjort en antagelse om hvilke 17 harprever som stammet fra hérfelle

5 (rute nr 5).

1P - Positiv, N — Negativ

2M - Hannbjern, F - Hunnbjorn

34) - Blandingspreve: harprove som inneholder har som stammer fra mer enn ett bjerneindivid
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Appendix 3. Resultattabell fra genetisk analyse utfgrt med 8

mikrosatellittmarkgrer og en kjgnnsbestemt

markgr. Kombinasjonen av de 9 markgrene utgjgr

DNA-profilen

Individnavn Rovbase-ID Mu09 Mul0 Mu23 Mu59 Mu05 G10L Mu51 Mu50 Kjgnn

FI1130/LL32 BI060016 98/120 145/147 170/172 250/250 117/123 178/182 140/140 124/128 M
FI145 BI060051 98/116 135/145 172/172 226/250 121/129 186/192 142/150 110/128 M
FI239 BI412590 114/120 145/153 170/172 250/252 123/123 178/184 140/142 110/128 M
FI240 BI412591 110/114 135/153 172/172 250/252 115/125 182/184 142/146 110/128 M
Fl241 BI412592 114/120 145/153 172/172 242/250 115/117 178/184 140/146 110/128 M
FI245 Bl412611 98/98 147/153 172/172 250/252 123/123 182/182 140/142 110/128 M
FI246 Bl412612 98/120 147/153 170/172 242/250 115/123 182/184 140/142 110/124 M
FI255 Bl413744 112/114 147/153 172/176 232/252 115/123 184/184 146/148 110/130 F
FI5S7 BI400054 98/114 153/153 172/172 242/252 115/123 182/184 142/146 110/110 F
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Appendix 4. Resultattabell fra DNA-analysen utfgrt med 11

mikrosatellittmarkgrer. Kombinasjonen av de 11

markg@rene utgjér DNA-profilen

Individnavn G1D Mul5 G10H Mué6l G10B G10C G100 G10X G1A G10J G10P
FI57 135/137  110/112  280/286  215/215 98/98 155/161  201/203  174/180  179/195 111/113  229/229

FI130/LL32 127/137  110/114  281/286  215/217 98/100 157/163  201/201 180/180  183/185  101/115  235/239
LL31 125/137  110/112  263/286  213/215 98/98 155/161  201/203  180/180  179/183  111/117  229/235
FI239 135/137  112/114  286/286  215/217 98/100 157/161  201/201  174/180  179/185  101/111  229/235
FI240 135/137  110/110 286/286  215/215 98/98 155/155  203/203  180/180 179/179  111/117  229/229
FI241 127/135  110/110 281/286  215/215 98/100 157/161  201/201 180/180  183/195  101/111  229/239
FI245 127/137  112/114  280/281  215/215 98/98 161/163  201/203  174/180  183/195  113/115  229/239
FI246 127/137  110/112  286/286  215/217 98/100 161/163  201/201  174/180  185/195  101/113  229/235
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